POLITECHNIKA POZNANSKA

EUROPEJSKI SYSTEM TRANSFERU I AKUMULACII PUNKTOW (ECTS)

KARTA OPISU PRZEDMIOTU - SYLABUS

Nazwa przedmiotu
Podstawy genetyki [S1Bioinf1>GEN]

Przedmiot

Kierunek studiow Rok/Semestr

Bioinformatyka 1/1

Studia w zakresie (specjalnosc) Profil studiow

- ogolnoakademicki

Poziom studiow Jezyk oferowanego przedmiotu
pierwszego stopnia polski

Forma studiow Wymagalnosc¢

stacjonarne obligatoryjny

Liczba godzin

Wyktad Laboratorium Inne (np. online)
15 0 0

Cwiczenia Projekty/seminaria

0 0

Liczba punktéw ECTS

1,00

Koordynatorzy Wyktadowcy

dr hab. inz. Agnieszka Rybarczyk dr hab. inz. Agnieszka Rybarczyk
agnieszka.rybarczyk@put.poznan.pl agnieszka.rybarczyk@put.poznan.pl
Wymagania wstepne

Student rozpoczynajacy ten przedmiot powinien rozumie¢ koniecznos¢ poszerzania swoich kompetencji.
Ponadto w zakresie kompetencji spotecznych student musi prezentowacé takie postawy jak uczciwosc,
odpowiedzialnos¢, wytrwatos¢, ciekawos¢ poznawcza, kreatywno$¢, kultura osobista, szacunek dla innych
ludzi.

Cel przedmiotu

Celem przedmiotu jest przekazanie studentom podstawowej wiedzy z zakresu genetyki molekularnej, w
szczegolnosci: zapoznanie ich z koncepcjami genetycznymi, ewolucjg molekularng oraz wybranymi
metodami analizy genetycznej. Przedstawienie poje¢ dotyczgcych budowy gendw, struktury kodu
genetycznego, naprawy materiatu genetycznego, a takze proceséw replikacji, transkrypcji i translacji.

Przedmiotowe efekty uczenia sie

Wiedza:

1. Zna i rozumie podstawowe koncepcje genetyczne, mechanizmy dziedziczenia oraz wybrane metody
analizy genetycznej.

2. Ma uporzgdkowang i podbudowang teoretycznie wiedze w zakresie budowy gendéw prokariotycznych



i eukariotycznych, struktury kodu genetycznego, ewolucji molekularnej, genomiki, proceséw naprawy
materiatu genetycznego, a takze procesow replikacji, transkrypcji i translacji.

Umiejetnosci:

1. Korzystajgc z dostepnych w literaturze i Internecie zasobéw potrafi wycigga¢ wnioski, jasno
formutowac i wyczerpujgco uzasadnia¢ swoje opinie w tematyce szeroko zwigzanej z genetykag
molekularng.

Kompetencje spoteczne:
1. Wykazuje twérczg postawe w zyciu spotecznym i zawodowym.
2. Rozumie, ze w bioinformatyce wiedza i umiejetnosci bardzo szybko stajg sie przestarzate.

Metody weryfikacji efektow uczenia sie i kryteria oceny
Efekty uczenia sie przedstawione wyzej weryfikowane sg w nastepujgcy sposob:

Sprawdzanie zatozonych efektow ksztatcenia realizowane jest przez kolokwium pisemne sktadajgce sie z
5 pytan / zadanh problemowych - kazde zadanie punktowane 0-4 pkt (zadania mogg skfadac sie z kilku
podpunktéw — za kazdy podpunkt jest wowczas wyznaczona punktacja czgstkowa). Aby uzyskaé
zaliczenie nalezy zdoby¢ co najmniej 11 punktow.

Tresci programowe

Celem przedmiotu jest zapoznanie studenta z zagadnieniami genetyki molekularnej. W ramach
wyktadow zostang przedstawione podstawowe koncepcije genetyki klasycznej oraz metody analizy
genetycznej wyzszych organizmdw, bakterii i wiruséw. Nastepnie oméwiona zostanie budowa oraz rola
DNA, mutacje, metylacja DNA, a takze proces jego replikacji, rekombinacji i naprawy w komaorkach
prokariotycznych i eukariotycznych, ograniczony do najistotniejszych informaciji. Kolejnym krokiem
bedzie oméwienie kodu genetycznego, a takze budowy genow prokariotycznych i eukariotycznych,
procesy transkrypcji oraz translacji. Zagadnienia bedg

ilustrowane przyktadami. Przedstawione zostanie rowniez wprowadzenie do ewolucji molekularnej
obejmujgce m.in. koncepcje powstania zycia na Ziemi czy tez kodu genetycznego.

Tematyka zaje¢

Celem przedmiotu jest zapoznanie studentéw z zagadnieniami genetyki molekularnej. W ramach wyktadow
zostang przedstawione podstawowe koncepcije genetyki klasycznej, pojecia z zakresu genetyki (np.
kariotyp, chromosom, genom, genotyp etc.), historia wiedzy o dziedziczeniu oraz metody analizy
genetycznej wyzszych organizmdw, bakterii i wiruséw. Nastepnie oméwiona zostanie budowa oraz rola
RNA, DNA, mutacje, metylacja DNA, a takze proces jego replikacji, rekombinacji i naprawy w komaérkach
prokariotycznych i eukariotycznych, ograniczony do najistotniejszych informaciji. Kolejnym krokiem bedzie
omowienie kodu genetycznego, a takze budowy gendw prokariotycznych i eukariotycznych, procesy
transkrypciji oraz translacji. Przyblizone zostang pojecia z podstaw genomiki, tematyka rybozymaow,
transpozonow biatek, enzymow oraz fizyczna budowa genoméw. Zagadnienia bedg ilustrowane
przyktadami. Przedstawione zostanie rowniez wprowadzenie do ewolucji molekularnej obejmujgce m.in.
koncepcje powstania zycia na Ziemi czy tez kodu genetycznego.

Metody dydaktyczne

Wyktad ilustrowany prezentacjg multimedialng zawierajgcg omawiane tresci programowe, wzbogacone
przyktadami

Literatura

Podstawowa

Weglenski P. (red): Genetyka molekularna, PWN, Warszawa, 2017
Uzupetniajgca

Winter et al.: Genetyka - krotkie wyktady, PWn, Warszawa, 2012

Bilans naktadu pracy przecietnego studenta



Godzin ECTS
taczny naktad pracy 25 1,00
Zajecia wymagajgce bezposredniego kontaktu z nauczycielem 15 0,50
Praca wtasna studenta (studia literaturowe, przygotowanie do zajec 10 0,50

laboratoryjnych/éwiczen, przygotowanie do kolokwidow/egzaminu,
wykonanie projektu)




